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原油降解的功能微生物菌群的开发与性能分析

祝冲之１，２　 张晓东１，２　 孙丽伟１　 展漫军３　 龙　涛２　 余　冉１

（１东南大学能源与环境学院，南京 ２１００９６）
（２生态环境部南京环境科学研究所，南京 ２１００１９）
（３南京市环境保护科学研究院，南京 ２１００１３）

摘要：为了实现原油的生物降解，从３个石油污染场地的土壤中富集了原油降解微生物菌群。采用重量法
分析了富集菌群的降解效率和原油族组分的变化情况，并通过控制环境因素变化来研究菌群最佳降油条件

和混合菌群的优势菌属．实验结果表明，分离得到的菌群显示出可靠的原油生物降解率，而其混合物的原油
生物降解效率３０ｄ内高达（４８．０±３．５）％．反应过程中降解了１１．１％的胶质、７９．７％的饱和烃和４５．７％的
芳烃．原油生物降解的最佳反应条件为中性ｐＨ，３０℃且矿物盐浓度为０．８％～４．０％．混合菌群中的优势属
为Ｐｓｅｕｄｏｍｏｎａｓ、Ｓｔｅｎｏｔｒｏｐｈｏｍｏｎａｓ、Ｂｒｕｃｅｌｌａ、Ｓｅｒｒａｔｉａ、Ｂｒｅｖｕｎｄｉｍｏｎａｓｓ和Ａｃｈｒｏｍｏｂａｃｔｅｒ，在原油降解期间，群
落中物种的丰富度和多样性是稳定的．因此，从多个不同来源进行微生物富集以构建混合菌群用于原油污
染生物修复是可行的．
关键词：原油；生物降解；微生物菌群；原油残渣
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